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Contexte du projet

Malgré les progrés de la médecine et de la biologie, I'incidence et la gravité des infections associées aux soins
(IAS) sont en augmentation, créant un probléme majeur de santé publique.

La modélisation mathématique et informatique est un outil puissant pour la prise de décision en santé publique.
Cependant, alors que la diffusion d’'un pathogéne dans un systéme de soins résulte de la combinaison de
plusieurs processus a différentes échelles, les modeles précédemment publiés se sont en général limités a une
seule échelle. Ceci réduit leur capacité a expliquer la diffusion globale des IAS.

Objectifs du projet
Les objectifs du projet SPHINX sont de :

développer une plate-forme de modélisation intégrant les différentes échelles de description pertinentes,
depuis la sélection et la transmission de pathogénes au sein de services hospitaliers jusqu’a leur diffusion
au sein de réseaux de soins et dans la communauté générale ;
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utiliser cette plate-forme pour proposer et évaluer des stratégies de controle intégrées des IAS a une
échelle locale, régionale et nationale.

Méthodes

L’approche méthodologique proposées combine la modélisation mathématique, I'analyse de grandes bases de
données, I'épidémiologie et I'économie de la santé.

A chaque échelle explorée (intra-hdpitaux, inter-hdpitaux, entre hdpitaux et communauté), nous développerons
des modéles mathématiques de transmission d’lAS. En fonction de la taille de la population concernée et du
contexte, il pourra s’agir de modeles de réseaux, individu-centrés ou compartimentaux, déterministes ou
stochastiques.

A la fin du projet, les différents modéles développés seront intégrés dans une plate-forme multi-échelle.

Les données proviendront de plusieurs sources :

base de données du PMSI sur les transferts de patients entre hopitaux en France

données plus précises a I'échelle du réseau Paris-lle de France Ouest (7 hopitaux a I'ouest de Paris) sur
les transferts de patients, I'organisation interne des hopitaux et les IAS (données historiques)

données du projet européen MOSAR sur les réseaux de contact entre patients et soignants au sein de
I'hépital maritime de Berck

Résultats attendus

Ce projet devrait permettre d’améliorer notre compréhension de la diffusion des IAS. De plus, il conduira a une
estimation plus précise de I'impact global de stratégies de contrble et pourra amener a proposer de nouvelles
stratégies prenant en compte simultanément différentes échelles (régionale, locale et/ou globale) avec des
actions coordonnées.
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